
内容
配列解析ソフト”Genetyx”を使ってみる



授業HPからHost,	User	Name,	Passwordをコピー＆ペースト

Genetyxネットワーク版の起動



①Genetyxの起動

↑②新規作成

Genetyxネットワーク版の起動











アミノ酸配列をコピー



イネのゲノムに存在しているEXPANSINを系統解析する

FASTAフォーマットで読み込む

DNA	の塩基配列やタンパク質のアミノ酸配列のalignmentを
行うための記述形式

(例)
>Name1
MADG….(配列)……..
>Name2
MADA….(配列)……..
>Name3
MADA….(配列)……..

配列を並べて(Alignment)して、配列を元に遺伝子群を分類する





アミノ酸配列をコピー



今回は授業用にBLAST検索の結果の中からイネのEXPANSINを集めて
既にFASTAフォーマットにしてあるファイルを使用する

Alignment

1. “OsEXPA”を開く
2. コピーしてwordに張り付ける
3. ファイル→保存 (Ctrl	+	S)
4. ファイルの種類”書式なし (*.txt)”を選択
5. デスクトップに保存







Alignment

1. “OsEXPA”を開く
2. コピーしてwordに張り付ける
3. ファイル→保存 (Ctrl	+	S)
4. ファイルの種類”書式なし (*.txt)”を選択
5. デスクトップに保存
6. Genetyxにドラッグ＆ドロップ
7. Add	All
8. Parallel	Editor

今回は授業用にBLAST検索の結果の中からイネのEXPANSINを集めて
既にFASTAフォーマットにしてあるファイルを使用する



Alignment
Multiple	Alignmentをクリック



Alignment
Multiple	Alignmentをクリック

Alignment終了後、”Create	Picture”をクリック



配列の幅Grayにすると論文のような感じになる



配列の幅Grayにすると論文のような感じになる

File:	Save	as:	emfでデスクトップに保存：パワーポイントにペースト



OsEXPA1 1 ------------------------------MAGSSAATSCARFLALLATCLLWNEAASFT 30
OsEXPA2 1 ----------------------------------MASRSSALLLLFSAFCFLARRA-AAD 25
OsEXPA3 1 ------------------------------------MLSGMEKQPAMLLVLVTLCAFACK 24
OsEXPA4 1 ----------------------------------------MAIAGVLFLLFLARQASAAG 20
OsEXPA5 1 MSSRRDVLAVVLVAALLPPALSRGLWLGHHGLGHGHGRWRAPHVGGHGQGQGPQQHAPLG 60
OsEXPA6 1 ------------------------------------MAPPLLLLLASLLLVAARRALGLG 24
OsEXPA7 1 ----------------------------MSPAPRVLVLVVATVVALQVSPAAGRIPGAYG 32
OsEXPA8 1 -------------------------------------MAAARMLVLLASLC--ALLLTAS 21
OsEXPA9 1 -------------------------------------MEKKLLVVLFLSLCCASRLRGEA 23
OsEXPA10 1 -------------------------------MAPCLLLVLFLLPALATGHQHPSTLGSSA 29

OsEXPA1 31 ASGWNKAFATFYGGSDASGTMGGACGYGDLYSTGYGTNTAALSTVLFNDGASCGQCYRIM 90
OsEXPA2 26 YGSWQSAHATFYGGGDASGTMGGACGYGNLYSTGYGTNTAALSTVLFNDGAACGSCYELR 85
OsEXPA3 25 XSVAQSAFATFYGGKDGSCTMGGACGYGNLYNAGYGLYNAALSSALFNDGAMCGACYTIT 84
OsEXPA4 21 YGGWQSAHATFYGGGDASGTMGGACGYGNLYSQGYGTNTAALSTALFNDGAACGSCYELR 80
OsEXPA5 61 GGGWSSAHATFYGGGDASGTMGGACGYGNLYSQGYGTNTAALSTALFNNGLSCGACFEVR 120
OsEXPA6 25 LGQWQPGHATFYGGGDASGTMGGACGYGNLYSQGYGTSTAALSTALFNRGLSCGSCYELR 84
OsEXPA7 33 GGEWQSAHATFYGGSDASGTMGGACGYGNLYSQGYGVNNAALSTALFNSGQSCGACFEIK 92
OsEXPA8 22 AAKWTPAFATFYGGSDASGTMGGACGYGDLYGAGYGTRTAALSTALFNGGASCGACFTIA 81
OsEXPA9 24 AQQWTSATATFYGGSDASGTMGGSCGYGNMYSAGYGTNTTALSSALYGDGASCGACYLVT 83
OsEXPA10 30 LSEWRSAKASYYAA-DPEDAIGGACGFGDLGKHGYGMATVGLSTALFERGAACGGCYEVK 88

OsEXPA1 91 CD-YQADRRFCISGT-SVTITATNLCPPNYALPNDAGGWCNPPRQHFDMAEPAWLKIGVY 148
OsEXPA2 86 CD--NDGQW-CLPGS--VTVTATNLCPPNYALPNDDGGWCNPPRPHFDMAEPAFLQIGVY 140
OsEXPA3 85 CD--TSQTKWCKPGGNSITITATNLCPPNWALPSNSGGWCNPPLQHFDMSQPAWENIAVY 142
OsEXPA4 81 CD--NAGSS-CLPGS--ITVTATNFCPPNYGLPSDDGGWCNPPRPHFDMAEPAFLHIAQY 135
OsEXPA5 121 CDAGGGGSHSCLPGS--VVVTATNFCPPNNALPSDDGGWCNPPRAHFDMSQPVFQRIALF 178
OsEXPA6 85 CA--GDHRRSCLPGGATVTVTATNFCPPNYALPSDGGGWCNPPRRHFDLAEPAFLRIARH 142
OsEXPA7 93 CV-NQPGWEWCHPGSPSILITATNFCPPNYALPSDNGGWCNPPRPHFDLAMPMFLHIAEY 151
OsEXPA8 82 CD--TRKTQWCKPGT-SITVTATNFCPPNYALSGDAGGWCNPPRRHFDMSQPAWETIAVY 138
OsEXPA9 84 CD--ASATRWCKNGT-SVTVTATNYCPPNYSESGDAGGWCNPPRRHFDMSQPAWEAIAVY 140
OsEXPA10 89 CV---DDLKYCLPGT-SIVVTATNFCAPNFGLPADAGGVCNPPNHHFLLPIQSFEKIALW 144

OsEXPA1 149 VGGIVPVMYQRVPCAKQGGVRFTINGRDYFELVLVSNVGGVGSIQSVSIKGS-----RTG 203
OsEXPA2 141 RAGIVPVSYRRVPCVKKGGIRFTINGHSYFNLVLVTNVAGPGDVQSVSIKGS-----STG 195
OsEXPA3 143 QAGIVPVNYKRVPCQRSGGIRFAISGHDYFELVTVTNVGGSGVVAQMSIKGS-----NTG 197
OsEXPA4 136 RAGIVPVSFRRVPCVKKGGVRFTVNGHSYFNLVLVTNVAGAGDVRSVSIKGS-----RTG 190
OsEXPA5 179 KAGIVPVSYRRVACQKKGGIRFTINGHSYFNLVLVTNVGGAGDVHAVAVKSE-----RSA 233
OsEXPA6 143 AAGIVPVSFRRVACARKGGVRFTVNGHAYFNLVLVTNVGGAGDVRSLAVXGSGSGSRVGG 202
OsEXPA7 152 RAGIVPVSYRRVPCRKKGGVRFTINGFRYFNLVLITNVAGAGDIVRASVKGT-----STG 206
OsEXPA8 139 RAGIVPVNYRRVPCQRSGGIRFAVNGHSYFELVLVTNVGGSGAVAQMWIKGS-----GTG 193
OsEXPA9 141 SSGIVPVRYARTPCRRVGGIRFGIAGHDYYELVLVTNVAGSGAVAAAWVKGS-----GTE 195
OsEXPA10 145 KAGVMPIQYRRVNCLRDGGVRFAVAGRSFFLTVLISNVGGAGDVRSVKIKGT-----ESG 199

OsEXPA1 204 -WMAMSRNWGVNWQSNAYLDGQSLSFKVTSSDGQTLTFLDVAPAGWTFGQTFSTSQQFS- 261
OsEXPA2 196 -WQPMSRNWGQNWQSNSYLDGQSLSFQVAVSDGRTVTSNNVVPAGWQFGQTFEGGQF--- 251
OsEXPA3 198 -WMAMSRNWGANWQSNAYLAGQSLSFIVQLDDGRKVTAWNVAPSNWFFGATYSTSWVQF- 255
OsEXPA4 191 -WQPMSRNWGQNWQSNAFLDGQSLSFQVTASDGRTVTSNNVAHPGWQFGQTFEGGQF--- 246
OsEXPA5 234 AWQALSRNWGQNWQSAALLDGQALSFRVTTGDGRSVVSNNAVPRGWSFGQTFSGAQFN-- 291
OsEXPA6 203 RWQPMSRNWGQNWQSNAYLDGKALSFRVTAGDGRSLTCADVAPAGWQFGQTFEGRQF--- 259
OsEXPA7 207 -WMPMSRNWGQNWQSNSVLVGQALSFRVTGSDRRTSTSWNAAPAGWHFGQTFEGKNFRV- 264
OsEXPA8 194 -WMAMSRNWGANWQSNARLDGQALSFRVQADDGRVVTAADVAPAGWSFGATYTSS-AQFY 251
OsEXPA9 196 -WLSMSRNWGENWQSNAYLTGQALSFRVQADDGGVVTAYDVAPANWQFGSTYQSD-VNFS 253
OsEXPA10 200 -WLSMGRNWGQIWHINSDFRGQPLSFELTSSDGKTLTNYNVVPKEWDFGKTYTGKQFLL- 257

OsEXPA1 261 - 261
OsEXPA2 251 - 251
OsEXPA3 255 - 255
OsEXPA4 246 - 246
OsEXPA5 291 - 291
OsEXPA6 259 - 259
OsEXPA7 264 - 264
OsEXPA8 251 - 251
OsEXPA9 254 Y 254
OsEXPA10 257 - 257



UPGM法 neighbor-joining法



アミノ酸配列をコピーして





タンパク質配列の情報を見る



分子量約27.7kDであると予想



等電点の検出



OsExpansinのゲノム配列をコピーして





制限酵素サイトの検出











配列をコピー














